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Figure AF‐4.  The  RIG‐I  hel2[666‐671]  loop  seems  to  favor  the  recognition  of  dsRNA with  5’ppp 
independently of  its sequence but possibly to  its shorter 6 amino‐acid  length compared to that of 
MDA5 and LGP2 in Huh7.5 cells (*p<0.025 to p<0.005, mean & s.d. from 3 independent experiments 
done in triplicates). 
 
   




