Additional file 1. mRNA levels of the 20 marked upregulated genes in ERa-negative and ERa-positive breast cancer cell lines.
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AURKB BIRC5 BUB1 BUB1B CCNA2 CCNB1 CCNB2 CCNB3 CDC2 CDC20 NDC80 CENPE NEK2 PLK STK6 TACC3 TPX2 TTK UBD ZWINT MKI67

MCF7

32,9 28,6 21,7 18,8 9,9 17,8 18,3 2,0 11,0 6,7 9,6 3,0 5,5 14,2 20,5 10,2 25,5 12,7 0,0 4,3 26,7

HCC1500

23,4 47,5 25,8 13,2 9,8 23,8 10,6 0,5 24,2 7,5 8,9 3,5 12,1 10,0 17,5 9,9 23,4 9,0 0,0 13,8 10,0

T-47D

20,4 28,6 16,3 26,0 9,7 21,1 20,0 30,5 29,0 13,2 16,4 6,0 32,0 12,5 15,8 19,3 40,6 18,5 0,0 17,0 7,4

ZR-75-1

71,0 75,1 26,2 31,6 16,3 23,3 31,8 6,7 6,3 10,2 6,9 0,3 20,8 37,1 40,1 33,7 47,5 3,2 11,4 17,5 31,8

MDA-MB361

43,9 146,5 45,4 45,1 38,1 33,2 52,5 4,4 23,5 13,0 11,0 14,8 40,3 37,0 23,6 24,8 34,0 21,5 0,1 12,6 28,8

SK-BR-3

111,0 58,7 81,9 36,6 69,6 55,9 29,5 4,7 13,4 40,6 41,4 7,3 20,6 22,7 47,1 43,3 94,4 15,3 0,0 11,6 29,4

HBL-100

163,7 77,4 70,8 57,5 50,9 52,5 45,7 2,1 76,5 38,7 64,0 11,1 30,7 44,5 35,5 30,9 100,0 29,3 0,0 34,1 44,7

BT-20

120,3 92,4 118,6 94,4 59,5 69,6 108,4 120,3 30,3 36,8 77,0 12,3 62,2 50,4 85,0 69,1 115,6 39,5 0,0 17,9 26,4

MDA-MB157

118,2 139,6 78,0 38,7 44,0 42,1 47,3 30,4 31,8 31,9 45,0 10,4 16,4 41,9 92,0 12,2 60,0 25,8 0,1 10,0 23,7

MDA-MB231

101,8 64,4 79,9 30,9 46,0 65,3 37,3 1,8 22,1 50,2 33,1 9,6 17,0 32,2 50,7 49,3 123,4 17,3 0,0 11,7 34,7

MDA-MB435s

73,3 66,0 39,8 35,9 18,6 23,0 65,1 0,3 8,9 19,9 5,7 0,9 6,5 26,6 41,8 21,7 76,1 6,5 0,1 4,0 13,4

MDA-MB468

148,6 179,1 156,0 80,2 79,3 72,8 78,0 3,4 73,9 88,2 209,4 10,3 39,8 42,8 53,6 37,9 73,3 75,4 0,0 32,4 54,1
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The mRNA levels of the tumor cell lines were normalized such that the median of the 9 normal breast tissues mRNA levels was 1.
